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SUMMARY 

Chronic myeloid leukemia (CML) represents 15% of adult leukemias. Imatinib 

Mesylate (IM) is the gold standard treatment for new cases of CML.  Treatment with IM 

resulted in improvement of the majority of cases. 

Despite the success achieved by IM in the treatment of the disease, a considerable 

percentage (about 25%) of cases may develop resistance to the drug. Sensitive and specific 

early predictors of IM resistance in CML patients have not been established to date. 

The aim of the present work was to study the possible value of microRNA 451 (miR-

451) in CML as an early predictor for IM resistance in Egyptian patients. 

In order to achieve this goal, 60 subjects were included in the study and were divided 

into four groups; Group I included 15 chronic phase (newly diagnosed) adult CML patients 

group II included 15 IM responder CML patients. The study also included 15 IM resistant 

CML patients (Group III) and 15 healthy subjects as controls (Group IV). 

All CML patients were subjected to: 

 Thorough clinical evaluation focusing on symptoms and signs of CML. 

 Real time PCR was performed to detect BCR ABL gene mutation in CML patients. 

 All Subjects were subjected to the following investigations: 

 Routine laboratory investigations including: 

1. Complete blood count (CBC). 

2. Liver function tests including serum alanine aminotransferase (ALT) and serum 

aspartate aminotransferase (AST). 

3. Kidney function tests.  

 Measurement of leucocytic level of micro-RNA 451 using qPCR. 

Statistical analysis of the studied parameters showed the following results:  

 There was a significant decrease in the median miR-451 in group I compared with 

groups II, III, and the control group IV. Also, there was a significant increase in the 

median miR-451 in group II compared with group III and the control group IV. 

However, group III showed a significant increase in the median miR-451 in comparison 

with the control group IV. 

 In the comparison between the studied groups according to miR-451 expression, down-

regulation of miR-451 was shown in leucocytes of 12, 4 and 5 patients in groups I, II 

and III respectively while it was up-regulated in 3, 11 and 10 patients in groups I, II and 

III respectively. 

 Regarding the relation between miR-451 and BCR-ABL % in group I, a significant 

relation was shown at diagnosis while no significant relation was shown on follow up. 

On the other hand, in group II and group III the relation between miR-451 and BCR-
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ABL % was significant on follow up while no significant relation was shown at 

diagnosis.  

 Statistical correlations between miR-451 and other studied parameters in patients of the 

different groups showed a significant positive correlation between miR-451 and platelet 

count and a significant negative correlation with BCR-ABL% at diagnosis in the (newly 

diagnosed cases) group I. In (IM responder cases) group II a significant negative 

correlation between miR-451 with BCR-ABL% on follow up was shown. However, (IM 

resistant cases) group III showed no significant correlations between miR-451 and any 

of the studied parameters. 

 The Receiver-Operating Characteristic (ROC) curve analysis applied to assess the 

performance of miR-451 as a prognostic marker for CML revealed that at the cut-off 

value of 2.51 the sensitivity of miR-451 in detecting CML has been estimated to be 

42.11% while its specificity has been shown to be 80.77%.      
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CONCLUSION 

1. MicroRNA 451 (miR-451) expression was significantly decreased in newly diagnosed 

chronic myeloid leukemia (CML) patients as compared to healthy subjects.  

2. MicroRNA  451expression was significantly increased in Imatinib Mesylate (IM) 

responder CML patients compared with IM resistant CML, newly diagnosed CML 

patients and healthy controls.  

3. At the cut-off value of 2.51 the sensitivity of miR-451in detecting CML has been 

estimated to be 42.11% while its specificity has been shown to be 80.77%. Therefore, 

it could be used as a useful additional follow up marker for the response to IM and as a 

promising prognostic biomarker for CML. 
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RECOMMENDATIONS 

The present results underlined the following; 

1. The need for further studies to be carried out on a larger number of patients and 

covering cases of chronic myeloid leukemia  (CML) in the different stages of the 

disease.  

2. Longer follow up period on the patients in future studies is recommended in order to 

study the possibility of the clinical utility of microRNA 451 (miR-451) as a simple, 

relatively non-costy and noninvasive biomarker complementing or replacing the 

currently-used ones and to verify its prognostic impact in CML. 
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 انًهخص انعربً

ِٓ حبلاد الإطبثخ ثأث١ؼبع اٌذَ ثّخزٍف اٌفئبد اٌؼّش٠خ، % ٠15شىً سشؿبْ اٌذَ إٌم٠ٟٛ اٌّضِٓ ٔسجخ 

 . ػب60َ-40ِزٛسؾ ػّش الإطبثخ ٌٍّش٠غ ِب ث١١ٓ .  شخض س٠ٕٛب100,000 حبٌخ ٌىً 1.5-٠ٚ1زُ رشخ١ض 

ٞ اٌزٞ ٠ؤدٞ إٌٝ ٔشٛء ٘زا اٌّشع ٘ٛ ػجبسح اػـشاة ٚساثٟ خٍٛٞ ِزّثً ثبصفبء ث١ٓ طجغالاخزلاي اي

ثٟ طجغ ف١لادٌف١ب ٠ؤدٞ رٌه إٌٝ ارحبد خ١ٕٟ ث١ٓ اٌد١ٓ   ِّب ٠ؤدٞ إٌٝ ٔشٛء طجغ ٠ـٍك ػ١ٍٗ اس22ُ ٚ ٠9ٓ طجغاي

.   و١ٍٛ داٌز210ْٛ لإٔزبج ثشٚر١ٓ حدّٗ 9 اٌّٛخٛد ػٍٝ طجغ ا٠ٗ ثٟ اي ٚاٌد١ٓ 22 اٌّٛخٛد ػٍٝ طجغ سٟ اس

اٌّّٙخ اٌشئ١س١خ ٌٍد١ٓ اٌّسشؿٓ ا٠ٗ ثٟ اي ٟ٘ فسفشح ثمب٠ب اٌزب٠شٚس١ٓ ٌٍجشٚر١ٕبد، أٞ ثّؼٕٝ آخش أْ ٘زا اٌجشٚر١ٓ 

 . ٠ؼًّ ػًّ إٔض٠ُ رب٠شٚس١ٓ وب١ٕ٠ض

٠ؼًّ ٘زا اٌذٚاء وّثجؾ .  رُ الإػلاْ ػٓ اوزشبف ػمبس خذ٠ذ ٠ذػٝ إِبر١ٕ١ت2001-2000خلاي ػبَ 

ا٠ٗ ثٟ اي ٌّٕغ فسفشح أٚ ٔمً إشبسح ٌٍدض٠ئبد الأخشٜ إلا أٗ  -ثٟ سٟ اس ٌٍزب٠شٚس١ٓ وب١ٕ٠ض اٌّٛخٛد فٟ الإرحبد اٌد١ٕٟ

ِٓ اٌّجىش أْ ٔمٛي أْ ٘زا اٌؼمبس فؼلا ٠مؼٟ ػٍٝ اٌّشع ٔٙبئ١ب لأْ اٌفحٛص اٌدض٠ئ١خ ٌٍحبِغ إٌٛٚٞ فٟ حبلاد 

  ف١لادٌف١ب أظٙشد أْ الاخزلاي طجغ اٌّشػٝ اٌز٠ٓ اسزدبثٛا ٌٍؼلاج ٚاٌز٠ٓ اخزفذ ٌذ٠ُٙ ِظب٘ش اٌّشع ٚاخزفٝ ٌذ٠ُٙ

 .اٌد١ٕٟ لا ٠ضاي ِٛخٛدا فٟ ِؼظُ اٌحبلاد

١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ ٘ٛ خضٞء ِسؤٚي ػٓ ػجؾ اٌزؼج١ش اٌد١ٕٟ، ٠ٕشأ فٟ إٌٛاح ػٓ ؿش٠ك ػ١ٍّخ 

إٌسخ الأٔض٠ّٟ ٌٍد١ٕبد اٌّسؤٌٚخ ػٓ إٔزبخٗ، ٠حزٛٞ اٌد١َٕٛ اٌجششٞ ػٍٝ اٌّئبد ِٓ ٘زح اٌد١ٕبد، ٠ؼًّ ١ِىشٚ 

٠ؤدٞ إٌٝ ِّب اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ ػٓ ؿش٠ك ارظبٌخ ثّشسبي ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ ٌٍد١ٓ اٌزٞ ٠ؼجـخ 

 .وجذ ٚرم١ًٍ ػ١ٍّخ اٌزشخّخ ٌّشسبي اٌحّغ اٌش٠جٟ إٌٛٚٞ

 فٟ سشؿبْ اٌذَ إٌمٛٞ اٌّضِٓ ثبػزجبسٖ ٠451ٙذف ٘زا اٌجحث اٌٝ دساسخ ل١ّخ ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ 

 .ِؤششا ِجىشا ٌلاسزدبثخ  ٌلإ٠ّبر١ٕت

  ِدّٛػبد؛ اٌّدّٛػخ الأٌٚٝ  4  شخظب رُ رمس١ُّٙ  إٌٝ 60ِٓ أخً رحم١ك ٘زٖ الأ٘ذاف شٍّذ اٌذساسخ 

  حبٌخ 15اٌّدّٛػخ اٌثب١ٔخ شٍّذ . فٟ اٌّشحٍخ اٌّضِٕخ ِٓ اٌّشع  (رُ رشخ١ظٙب حذ٠ثب) حبٌخ 15رىٛٔذ ِٓ 

  شخظب 15اٌّدّٛػخ اٌشاثؼخ .  حبٌخ غ١ش  ِسزد١جخ ٌلا٠ّبر١ٕت15اٌّدّٛػخ اٌثبٌثخ اشزٍّذ ػٍٝ . ِسزد١جخ ٌلا٠ّبر١ٕت

 : أخش٠ذ اٌفحٛطبد اٌّخجش٠خ اٌزب١ٌخ ثؼذ الاخز١بس إٌّبست ٌٍّشػٝ ٚ اٌّزـٛػ١ٓ ِٚٓ اٌّزـٛػ١ٓ اٌجبٌغ١ٓ الأطحبء

 .اٌفحٛص اٌّخزجش٠خ اٌشٚر١ٕ١خ ثّب فٟ رٌه رؼذاد اٌذَ اٌىبًِ ٚ اخزجبساد ٚظبئف اٌىجذ ٚ اٌىٍٝ .1

 .رٚ اٌٛلذ اٌحم١مٟ رفبػً اٌجٍّشح اٌّزسٍسً   ثبسزخذا451َل١بط ِسزٜٛ ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ  .2

ا٠ٗ ثٟ -  ٌٍىشف ػٓ  اٌـفشح خ١ٕ١خ ثٟ سٟ اس  رفبػً اٌجٍّشح اٌّزسٍسً رٚ اٌٛلذ اٌحم١مٟ ٌفحضرؼشع اٌّشػٝ  .3

 .اي

 

 :أظهرت انذراسة الإحصائٍة انُتائج انتانٍة

 

 فٟ اٌّدّٛػخ الأٌٚٝ ثبٌّمبسٔخ 451ٔخفبع ٍِحٛف فٟ ِزٛسؾ ِسزٜٛ ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ ا .1

 451أ٠ؼب، وبٔذ ٕ٘بن ص٠بدح وج١شح فٟ ِزٛسؾ ِسزٜٛ ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ . ثبٌّدّٛػبد الاخشٜ

ٚلذ أظٙشد اٌّدّٛػخ اٌثبٌثخ ص٠بدح راد . فٟ اٌّدّٛػخ اٌثب١ٔخ ثبٌّمبسٔخ ثبٌّدّٛػخ اٌثبٌثخ ٚاٌّدّٛػخ اٌشثؼخ

 .ِمبسٔخ ِغ ِدّٛػخ اٌشاثؼخ 451ِسزٜٛ ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ  دلاٌخ إحظبئ١خ فٟ ِسزٜٛ

فٟ  ا٠ٗ ثٟ اي- اٌـفشح خ١ٕ١خ ثٟ سٟ اسٚ 451ف١ّب ٠زؼٍك ثبٌؼلالخ ث١ٓ ِسزٜٛ ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ  .2

 ٚ 451اٌّدّٛػخ الأٌٚٝ، رج١ٓ ٚخٛد ػلالخ راد دلاٌخ إحظبئ١خ ث١ٓ ِسزٜٛ ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ 

ا٠ٗ ثٟ اي ػٕذ اٌزشخ١ض فٟ ح١ٓ، رج١ٓ ػذَ ٚخٛد ػلالخ راد دلاٌخ إحظبئ١خ ِغ - اٌـفشح خ١ٕ١خ ثٟ سٟ اس

ِٓ ٔبح١خ أخشٜ، وبٔذ اٌؼلالخ ث١ٓ ِسزٜٛ ١ِىشٚ اٌحّغ . ا٠ٗ ثٟ اي ػٕذ اٌّزبثؼخ- اٌـفشح خ١ٕ١خ ثٟ سٟ اس

ا٠ٗ ثٟ اي ػٕذ اٌّزبثؼخ فٟ اٌّدّٛػخ -   راد دلاٌخ إحظبئ١خ ِغ اٌـفشح خ١ٕ١خ ثٟ سٟ اس451إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ 

- فٟ ح١ٓ، رج١ٓ ػذَ ٚخٛد ػلالخ راد دلاٌخ إحظبئ١خ ِغ اٌـفشح خ١ٕ١خ ثٟ سٟ اس. اٌثب١ٔخ ٚاٌّدّٛػخ اٌثبٌثخ

 راد دلاٌخ 451ِٚغ رٌه، وبٔذ اٌؼلالخ ث١ٓ ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ . ا٠ٗ ثٟ اي ػٕذ اٌزشخ١ض
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 ػٕذ اٌزشخ١ض ٚ ( ِش٠ؼب45)ا٠ٗ ثٟ اي  فٟ اٌحبلاد خ١ّؼٙب - اٌـفشح خ١ٕ١خ ثٟ سٟ اس إحظبئ١خ ِغ وً ِٓ

 .ا٠ٗ ثٟ اي ػٕذ اٌّزبثؼخ- اٌـفشح خ١ٕ١خ ثٟ سٟ اس

ٚأظٙشد اٌذساسخ الإحظبئ١خ ٚخٛد ػلالخ إ٠دبث١خ راد دلاٌخ إحظبئ١خ ث١ٓ ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ  .3

ا٠ٗ ثٟ اي -  ٚػذد اٌظفبئح اٌذ٠ِٛخ ٚٚخٛد اسرجبؽ سٍجٟ ٍِحٛف احظبئ١ب ِغ اٌـفشح خ١ٕ١خ ثٟ سٟ اس451

اٌحبلاد )اِب فٟ اٌّدّٛػخ اٌثب١ٔخ . (اٌحبلاد اٌزٟ رُ رشخ١ظٙب حذ٠ثب)ػٕذ اٌزشخ١ض فٟ اٌّدّٛػخ الاٌٚٝ 

   451لذ رج١ٓ ٚخٛد اسرجبؽ سٍجٟ ٍِحٛف احظبئ١ب ث١ٓ ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ  (اٌّسزد١جخ ٌلا٠ّز١ٕت

اٌحبلاد غ١ش )ِٚغ رٌه، ٌُ رؼٙش اٌّدّٛػخ اٌثبٌثخ . ا٠ٗ ثٟ اي ػٕذ اٌّزبثؼخ- ِغ اٌـفشح خ١ٕ١خ ثٟ سٟ اس

  ٚأٞ ِٓ ٚاٌّؼٍّبد 451أٞ فشق ٍِحٛف احظبئ١ب ث١ٓ ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ  (اٌّسزد١جخ ٌلا٠ّز١ٕت

 .الأخشٜ اٌّذسٚسخ

ٌٍزٕجؤ ثبٌّشع  فٝ اٌّشػٝ   ١ِ451ىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ  ػٕذ رح١ًٍ ِٕحٕٝ سٚن  فئْ  حسبس١خ   .4

 .80.77%٪ فٟ ح١ٓ وبٔذ خظٛط١زٗ 42.11اٌغ١ش ِسزد١جٟ ٌٍؼلاج ثبلا١ٌّبر١ٕت وبٔذ 

 :الاستُتاجات

رشخ١ظ١خ ِٓ أخً ٚ ل١ّخ ر ٚ ٠ؼزجش ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ خضٞء ِسؤٚي ػٓ ػجؾ اٌزؼج١ش اٌد١ٕٟ

 فٟ اٌزشخ١ض اٌّجىش ٚ اخز١بس أفؼً ػلاج  ل١ّخ ػلاخ١خ ِٓ خلاي اٌّسبػذحرٚ ٚ سطذ اٌزغ١شاد اٌدض٠ئ١خ فٟ الأٚساَ

 فٟ سشؿبْ اٌذَ 451ل١ّخ ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ اٌم١ٕب اٌؼٛء ػٍٝ دساسخ ٖ ايرفٟ ٖ. ِشػٝ اٌسشؿبْْ يِّه

أخفبع ٍِحٛف احظبئ١ب فٟ ِزٛسؾ ِسزٜٛ  ٚخذ ٚ لذ إٌمٛٞ اٌّضِٓ ثبػزجبسٖ ِؤششا ِجىشا ٌلاسزدبثخ ٌلإ٠ّبر١ٕت

 ٕ٘بنٚ وبْ  .ثبٌّمبسٔخ ِغ الاشخبص الاطحبء اٌزشخ١ض ٚحذ٠ثاٌّشػٝ  فٟ ١ِ451ىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ 

 ِسزد١جخ ٌلا٠ّبر١ٕتاي دحبلاٌذٜ اي 451 ٍِحٛف احظبئ١ب فٟ ِزٛسؾ ِسزٜٛ ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ اصد٠بدا

  ٌٍزٕجؤ ثبٌّشع  451حسبس١خ ١ِىشٚ اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ وّب اْ . ِسزد١جخ ٌلا٠ّبر١ٕتاي غ١ش دحبلاايثبٌّمبسٔخ ِغ 

  .80.77%٪ فٟ ح١ٓ وبٔذ خظٛط١زٗ 42.11فٝ اٌّشػٝ اٌغ١ش ِسزد١جٟ ٌٍؼلاج ثبلا١ٌّبر١ٕت وبٔذ 

: انتىصٍات

 أوذد إٌزبئح اٌحب١ٌخ ِب ٠ٍٟ؛

ٌحبخخ ٌّض٠ذ ِٓ اٌذساسبد اٌزٟ ٠زؼ١ٓ الاػـلاع ثٙب ػٍٝ ػذد أوجش ِٓ اٌّشػٝ ٚ اٌحبلاد اٌزٟ رغـٟ ا .1

 .ِخزٍفخاي ٖ اٌّضِٓ فٟ ِشاحًلٛٞسشؿبْ اٌذَ آٌ

دساسخ إِىب١ٔخ إٌّفؼخ ِٓ ١ِىشٚ يٌّشػٝ فٟ اٌذساسبد اٌّسزمج١ٍخ أؿٛي ٠ٚٛطٝ يفزشح اٌّزبثؼخ اْ رىْٛ  .2

ٌّزبثؼخ ِذٜ الاسزدبثخ ٌٍؼلاج  ِىٍفخ ٔسج١بٚ غ١ش   وأداح رشخ١ظ١خ ثس١ـخ451اٌحّغ إٌٛٚٞ اٌش٠جٟ 

. فٟ سشؿبْ اٌذَ إٌمٛٞ اٌّضِٓ ثبلا١ٌّبر١ٕت
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 جايعة الإسكُذرٌة

 كهٍة انطب

 قسى انكًٍٍاء انطبٍة انحٍىٌة

 

 عهى َتائج انعلاج 451انقًٍة انتُبؤٌة نًاٌكرو انحًض انُىوي انرٌبً 

 بالاًٌاتٍٍُب عُذ يرضى سرطاٌ انذو انُقىي انًسيٍ
 

 

 

 يقذيةرسانة 

 

  اٌـت ـ خبِؼخ الإسىٕذس٠خو١ٍخ ـ اٌى١ّ١بء اٌـج١خ اٌح٠ٛ١خٌمسُ 

 ػّٓ ِزـٍجبد دسخخ

 

 

 انًاجستٍر 

 

 فى

 
 انكًٍٍاء انحٍىٌة انطبٍة -انعهىو انطبٍة الأساسٍة

 

 
 

ٌ ـــــو

 َهال عادل احًذ خهٍم

 ، اٌـت ٚاٌدشاحخ  ثىبٌٛس٠ٛط

 خبِؼخ الإسىٕذس٠خ  اٌـت، و١ٍخ

 

[2015] 
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 جايعة الإسكُذرٌة

 

 كهٍة انطب

 

 انكًٍٍاء انطبٍة انحٍىٌةقسى 

 

 عهى َتائج انعلاج 451انقًٍة انتُبؤٌة نًاٌكرو انحًض انُىوي انرٌبً 

 بالاًٌاتٍٍُب عُذ يرضى سرطاٌ انذو انُقىي انًسيٍ

 رسانة يقذية يٍ

َهال عادل احًذ خهٍم 
 

نهحصىل عهى درجة 

 

 

انًاجستٍر  

 فى 

 انكًٍٍاء انحٍىٌة انطبٍة -انعهىو انطبٍة الأساسٍة

 انتىقٍع نجُة انًُاقشة وانحكى عهى انرسانة

 يحًذ عباش زٌذاٌ / د.أ/ د.أ

اٌى١ّ١بء اٌـج١خ اٌح٠ٛ١خ أسزبر 

 اٌى١ّ١بء اٌـج١خ اٌح٠ٛ١خ لسُ

  و١ٍخ اٌـت

 خبِؼخ الإسىٕذس٠خ

 .................

 فٍروز انسٍذ يحًذ عهً   / د.أ

اٌى١ّ١بء اٌـج١خ اٌح٠ٛ١خ أسزبر 

 اٌى١ّ١بء اٌـج١خ اٌح٠ٛ١خ لسُ

  و١ٍخ اٌـت

 الإسىٕذس٠خخبِؼخ 

................. 

 يحًىد عبذ انعسٌس عبذ انرحًٍ   /د.أ

  اٌى١ّ١بء اٌـج١خ اٌح٠ٛ١خأسزبر 

 اٌى١ّ١بء اٌـج١خ اٌح٠ٛ١خ لسُ

  و١ٍخ اٌـت

 خبِؼخ  ا١ٌّٕب

 أسزبر أيم فؤاد كتات/ د.أ

اٌى١ّ١بء اٌـج١خ اٌح٠ٛ١خ 

لسُ اٌى١ّ١بء اٌـج١خ اٌح٠ٛ١خ 

و١ٍخ اٌـت  

خبِؼخ الإسىٕذس٠خ 

................. 

/  /انتارٌخ    
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           يىافقىٌ نجُة الإشراف

 ........................... أيم فؤاد كتات/ د.أ

اٌى١ّ١بء اٌـج١خ اٌح٠ٛ١خ أسزبر 

 اٌى١ّ١بء اٌـج١خ اٌح٠ٛ١خ لسُ

  و١ٍخ اٌـت

 خبِؼخ الإسىٕذس٠خ

 ........................... فٍروز انسٍذ يحًذ عهً/ د.أ

اٌى١ّ١بء اٌـج١خ اٌح٠ٛ١خ أسزبر 

 اٌى١ّ١بء اٌـج١خ اٌح٠ٛ١خ لسُ

  و١ٍخ اٌـت

 خبِؼخ الإسىٕذس٠خ

 ........................... َههة عبذ انًُعى حايذ/ د.أ

 أسزبر الأِشاع اٌجبؿٕخ

 الأِشاع اٌجبؿٕخ لسُ

  و١ٍخ اٌـت

 خبِؼخ الإسىٕذس٠خ

 ........................... حازو فرج يُاع/ د

اٌى١ّ١بء اٌـج١خ اٌح٠ٛ١خ ِذسط 

 اٌى١ّ١بء اٌـج١خ اٌح٠ٛ١خ لسُ

  و١ٍخ اٌـت

 خبِؼخ الإسىٕذس٠خ
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